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Zatozenia, cele i opis zajec:

Celem ksztatcenia jest zapoznanie studentéw z zastosowaniem metod molekularnych w diagnostyce oraz

zapoznanie studentow z kryteriami doboru rodzaju testow i podstawy interpretacji wynikdw.

Wyktady: Podstawowe techniki molekularne wykorzystywane w diagnostyce; Metody izolacji DNA z réznych tkanek
zwierzecych; Rodzaje markeréw genetycznych; Sposéb doboru markeréw genetycznych; Interpretacja wynikow analiz
genetycznych; Prezentacja wynikéw diagnostyki laboratoryjnej, najczesciej popetniane btedy w diagnostyce molekularnej;
Enzymy stosowane w genetyce molekularnej. Polimorfizm DNA — rodzaje polimorfizmu DNA, metody identyfikacji (PCR,
hybrydyzacja i ich odmiany). Wykorzystanie polimorfizmu DNA w: kontroli pochodzenia, identyfikacji osobniczej,
gatunkowej, badaniu $ladéw biologicznych, szacowaniu zmiennosci genetycznej w obrebie populacji i miedzy populacjami,
identyfikacji ptci genetycznej, diagnostyce choréb dziedzicznych i infekcyjnych, poszukiwaniu genéw ,waznych”,
zastosowaniu w badaniach sadowych i kryminalistyce. Metody biologii molekularnej stosowane w diagnostyce genetycznej,
terapia genowa, takze choréb nowotworowych, chordb rzadkich.

Cwiczenia: Prawidtowe pobieranie i zabezpieczanie materiatu biologicznego do badar diagnostycznych; Metody izolacji
DNA z réznych tkanek zwierzecych. Amplifikacja fragmentéw DNA i jej modyfikacje; Studium przypadku; Wykorzystanie
polimorfizmu DNA w: kontroli pochodzenia, Identyfikacji osobniczej (potwierdzanie rodowoddw/ paszporty genetyczne),
identyfikacji gatunkowej, badaniu $ladéw biologicznych, szacowaniu zmiennosci genetycznej w obrebie populacji i miedzy
populacjami, identyfikacji ptci genetycznej (ssaki, ptaki), diagnostyce choréb dziedzicznych. Identyfikacja gatunku;
diagnostyka mutacji punktowych u réznych gatunkéw zwierzat. Kazdorazowo interpretacja uzyskanych wynikéw.
Praktyczne wykorzystanie wybranych programéw komputerowych/ bioinformatycznych do przygotowania analiz
polimorfizmu DNA, identyfikacji mutacji punktowych, wywiadu rodzinnego i interpretacji uzyskanych wynikéw.

Formy dydaktyczne, liczba godzin:

a)  Wyktad audytoryjny.........; liczba godzin 15;
b)  Cwiczenia laboratoryjne.; liczba godzin15;
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Metody dydaktyczne:

Wyktad tradycyjny, Wyktad problemowy, Studium przypadku, Dyskusja, Prezentacja, Metoda

problemowa, Wnioskowanie, Interpretacja wynikdw

Cwiczenia laboratoryjne: Studium przypadku, Dyskusja, Praca zespotowa, Praca indywidualna, Interpretacja wynikéw,
Laboratorium (eksperyment), doswiadczenie, nauka przez eksperyment

Wymagania formalne
i zatozenia wstepne:

Biochemia 2, Genetyka ogdlna i weterynaryjna
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uzyskanie efektéw uczenia sie: U4, K1, K2

Tresci programowe zapewniajgce Wyktady i ¢wiczenia opisane powyzej - Efekty uczenia sie dla przedmiotu: W1, W2, W3, U1, U2, U3,

Sposob weryfikacji efektow uczenia | Wyktad — test pisemny
sie: Cwiczenia — test pisemny i zaprezentowane studium przypadku -prezentacja pp

przedmiotu test pisemny. Student musi uzyskac¢ ocene pozytywna z testu (min. 51%

Szczegoty dotyczace sposobow punktow).

weryfikacji i form dokumentacji

iggnietych efektd ia sie: - ) , A .
osiagnigtych efektow uczenia sig podczas zaje¢. Student musi uzyskaé ocene pozytywna z testu (min. 51% punktéw) oraz

zaprezentowac studium przypadku.

Wyktad: Aby przystgpi¢ do egzaminu student musi uzyskac zaliczenie z éwiczen. Warunki zaliczenia

Cwiczenia: Warunki zaliczenia ¢wiczer test pisemny, studium przypadku (prezentacja w ppt) , aktywnos¢

Elementy i wagi majgce wptyw Wyktad - Test (pisemny lub komputerowy) — 50%
na oceng koricowy: Cwiczenia — 50% (sktadowe: 40% Test (pisemny lub komputerowy), 8% projekt, 2% aktywnos¢)
Miejsce realizacji zajec: Wyktad- sale wyktadowe, ¢wiczenia sala Laboratorium Katedry Genetyki i Ochrony Zwierzat, sala komputerowa bud. 23

Literatura podstawowa i uzupetniajaca:
Podstawowa:
1. Genetyka molekularna. Praca zbiorowa pod redakcja P. Wegleniskiego, PWN 2020 ISBN: 978-83-01-14744-0

3. Biologia molekularna. Turner P.C. i wsp., PWN 2000 i nastepne

978-83-7160-496

5. Stomski R. Analiza DNA - praktyka, 2014, Wydawnictwo Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu, ISBN
978-83-7160-763-9

6. Genetyka ogdlna i weterynaryjna pod red. M. Switoriskiego 2023 PWN

Uzupetniajaca

1. Bal J., Biologia molekularna w medycynie, 2012, e-Book 2013 PWN, ISBN 9788301166656

2. Epstein R.J., Biologia molekularna cztowieka, 2005, Czelej, ISBN 83-89309-64-5

3. Genomy —T.A. Brown ( w ttumaczeniu pod red. P. Wegleriskiego), PWN 2001

4, Materiaty udostepniane przez prowadzacego ¢wiczenia i/lub wyktady.

5. Markery molekularne, historia naturalna i ewolucja. Avise J. WUW 2008

4. Stomski R. Analiza DNA. Teoria i praktyka, 2008; Wydawnictwo Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu, ISBN

2. Nowak Z., Gruszczynska J., Wybrane techniki i metody analizy DNA, 2007 i nastepne, SGGW, ISBN 978-83-7244-902-3
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*) 3 — zaawansowany i szczeg6towy, 2 — znaczacy, 1 — podstawowy.

Wskazniki ilosciowe charakteryzujgce modut/przedmiot:

Szacunkowa sumaryczna liczba godzin pracy studenta (kontaktowych i pracy wtasnej) niezbedna dla osiggniecia

zaktadanych dla zaje¢ efektdw uczenia sie - na tej podstawie nalezy wypetnic pole ECTS:

60 h

taczna liczba punktéw ECTS, ktdra student uzyskuje na zajeciach wymagajacych bezposredniego udziatu nauczycieli

akademickich lub innych oséb prowadzacych zajecia:

2 ECTS




